CCACACCTAATCTAAGTATATATATCCAATCAATTGTACCAAAAG 5985 
TAGTCTGGAATCATGGTTGTCAATCGGTGCTGTGTTCCTCCATAT 6030 
TCTTGACATGATTTGACTTGTCCGGTCCGCGCGACACACGATGTT 6075 
GATCATAATGAAGGAGTGTTGATTTTGAGTAGGAAAAGATATTGC 6120 
AGTTCCTTGTAAAGATCGTTCGGAACGAAACCCGGCTGGAGTATG 6165 
ATTTGTTCGTGGACCCGAAGTGCAAAAATGCCGGAATTAATGACA 6210 
GGCATTCTCTTCAGTTGGCTTGGGTTGAGATATTGGTCTGCGTCT 6255 
GTTGGAAAGCTGACATTGGATCTTCAACATGCTTTTGCCGCGACC 63 00 
CAGATGGTTGCGCATAAGGCAGCGCTGACTCCCGAGTATGCGAAA 6345 
ACCTCGAGCCACGAAACATCAGGGTCCATTTCCGTTGAGTCGATC 63 90 
AATTTAGCGGCTGCGAGCATCTTGAGAGTTTTGGGATAAGTCTTT 6435 
GAGTGGACAACAGTAATGTGATATGGTATGATCTGATGTCGTGTT 6480 
CGTGTTGATGAGAATAAATTGTTGAGCTGATTCCCATCGGCTCTG 6525 
ACCAACAGTTAATATCTAAATTCTTCTACTATCTATGCACTATGG 6570 
ACTGGGGAGTCAACGTTGTTCGTTCTCTGGAGAGAGGCCTAAATG 6615 
ATCTTGAATTGGTGTGTAACTGAAACGTCAGTAGAAGGCCTGAAT 6660 
TCGCAAGCGCCGAACTTCCGGCCTACACTGCCACTGACTTTGCGG 6705 
CTCAGCATTTAGATAGTGGGCTTCACAGCGGGTATTGTCTCTTCT 6750 
GCAGCATTGCTACGGATTTATCGGCTTCAACAACCCTTGCTGAAC 6795 
CAATGATGGGTTACATTGATGGGCATTCGTTTTTAAACTTTTGTC 6840 
AGGTTGGCAGAGGCCTAAAATCTGCCGTCGGTGTGTGAGAGACCA 6885 
TGAATCAGGCCCCTGCATTAATGTAGGGCATTTGCTAGCCCGCGG 6930 
CAAGAGCGCAGAAAGC 6946 
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r 

GAATTCTCTCAGTCGGCCTCATCTGGCAGGTGCTAATATATTCTA 4 5 
CCCGCGCTTGGCTACCTATGCCACACACAAAGCTTCATGTTTGGT 9 0 
TCATATCGTATACTCGCTTCAACAGTTCTGCGGGTACGACTCTCG 135 
TATGGATGTAATAAACAAATGTTCCGACCTATTATGCCGAGTTAC 180 
CGTGGACAATTATCGGGCCGGAAAAGAATGCATTTGTGAATTGTA 225 
ATCCTGCCTGTTTGTGGAGTGATAAGTGACATATTGGAAAAGTCG 270 
TCAAGCAATTGGAGGTTTCATCAACTGTGGAGTCATCGTTTTGGG 315 
CAAACAATACTATGTAGGGTAGGCTTCTGCTGCAGCATCAATGAC 360 
TCGTTTGGATCGAGTCCTTTTGTTGCCAAGGCGTATGGGGCCTGC 405 
AGGGAACGAGTCAGTCGTATCAGGCCGGTGAGGCAAATGCCGTTT 450 
CGCAGCAGCTATCATTTGTCGCGGGATTTTCGCGAAGCTTTGCGT 495 
GACGAGTCAAATCCGCACATCTTGATTCATGAGTTGTTGAATTTA 540 
GCTGTTCATTCGTGAGTGGCTAAAGCGTATCTAGTCGATTGTCAA 585 
ATTCAGACTTGACAGGTCCCTTGATGAATGAGACGTCGGATGTCC 630 
CTAGCCGAGATGCGGATTGTGACAACGGAAGAGACAGGGGCAGGG 675 
TTCATGGGTGTTGAACCTTGTTCACTGAAACGGTGATGTCTTTGG 720 
TCTACAAAGTATCCTTCACATGTCTCTGTTCCCAGACCACGTGGT 765 
TATTCTGGCATCCGGGTCCTATTGATTGGCTGATTTCTTGCACTG 810 
ATACATACAAATAAGTCCAAGACTGTATTCTACTGGCAAAATTAT 855 
GCCGACAAGGGGAAATCATTCTGAATTAGTGATGAAGCATGCCGT 900 
CGAAGCCGAAGAGAAACTTTGCGCAGCAACTGGAAAGACCTGTGG 945 
GCTGTAGAGCGCACAGCACGGTAGTAAGACCTACGGCCCTGGTAT 990 
CATGGTTGTAGCCTCTTCCGTATTGCTCACATATCCACCGGTTTT 1035 
CTACATAAACAGTCTGAGTCCTGATAGTGGATATTATATCTTCCA 108 0 
GGACCTAGTCTAGGTAGTAGTCGGCATTTGAAACGCCTAGTGGCA 1125 
AGAGATCGCTTAGCCTCCAGCCTGGCAATATCGCGGCTTCCTCAG 1170 
GTTGTACCACGAATGATGATCTCAATTGTGCTTCCCCTGTCGTGA 1215 
ATTTGCTAGTGCGACGGGACTTGCCAGGCTTACGGCACCTACAAG 1260 
TCGCGCCAGCCTTCTGACAGTGATTGTATGCAAGATCGTCATTAG 1305 
TTATGATTAAGCTTTGATAAACAAGAGCGCCACAGCCTTTCTTTA 1350 
ACTCCGACAACCTCAACGGTGACATGCATACCGCGTGACACTATT 1395 
TCCCATGGTGTGAACACCATCAATGACTTAGAGTAGATAACCACT 1440 
TGAAACTTCTAGAAATGTCCAAGAAACTACACTCAGTGTTTCATA 1485 
GAACTAAGACAATGTTCATTGAAGGATGGGATTTGAGACTCCGTA 1530 
CTGCTTCACCTCGGAAAATAAGCACTGTTTAGCACCCGTTAAGCC 1575 
AAGTCCTTCAAACGTGGGGACGGATTTAACCAACAGCAGAGTGGA 1620 
TAAGCCTGTACTCTACTCATTGAATGTATATAATACATTGCTAGG 1665 
TACATACGCAGCTTTCAGGCACAGATAACGAAGATCTTAGGGTAG 1710 
ATTCCAAAACATCGGAAGGGGTCACAGATCGCACTAGCTACTATG 1755 
CCATCCAGAGCCTCTTGCTAACCAAACAGAGCTAAGTCGCTTAAC 1800 
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CCTTATTCAAAGAACACAGTTGTATTGTGCATCCGGGATCTAACT 1845 
GTCTTGGACAAGCGTGTTCTGTATCCGTAACGGCTGGTGGTTTTG 1890 
TAGGGTATGATAGAATGGTTGCACTTAAGGCCTGTCGACTAGGTA 1935 
AGCTTTTCCCAGGGAAGAATAAAACACCGCGGCTGCTTAGACAAG 1980 
TGAGGCTTTCTTCTCCGTCAACAAACTGCCGTCTCACTAGTCCAA 2025 
ACTTGGTCACGGACAACAGCCGAACTCAAACATTTAGC CTCAGGA 2 070 
TTCATCCCTAGCTTTAGGCCTACTCCTCGTCCCTTGACACCGGGA 2115 
TGTAGTTCCTATCGCTTGCGTAGCTCTTTACTGCATGTGCCGAGC 2160 
TAAAGATAAAAT CGGACTAAAGATTCGTT C CGGGAGCCGAATGCT 2205 
TTCTCAAGCTCGTCGTGTTGCAGGGGATGGAAGACCTCCAGCGTA 2250 
CGTCACGGTCTCTATCACTACGAATTTGCTGGGAAGGCTATTTGC 2295 
ATTAATGTCAAGTCAATTATTAGGCCTAACAACACAAGTTTAACT 234 0 
AAAGATTGTGGATGGTTGACATTTGCCATATGTTGATATATAGTT 2385 
GATAGCAACAGCACTTTGCAATAGGACAATAATAGCGACTTGACT 2430 
TGAAAATTCGCAAAGAACTGTTATAAATCATTATACCATTATCAT 2475 
CATGGAGAACTTTCCCACTGAGTATTTTCTCAACACTTCTGTGCG 2520 

M E NFP TE YFLNTSV R 
CCTTGTCGAGTACATTCGATACCGAGATAGCAATTATACCCGGGA 2565 

LL'EYIRY. RDSNYTRE 
AGAGCGTATCGAGAATTTGCACTATGCTTACAACAAGGCTGCTCA 2610 

ER I ENLHYAYNKAA H 
TCACTTTGCTCAGCCACGACAACAGCAGCTGCTCAAGGTAGACCC 2655 

HPAQPRQQ.QLLKVDP 
TAAGCGACTACAGGCTTCCCTCCAAACTATTGTTGGCATGGTGGT 2700 

K R L QA S L Q T I V G MV V 
ATACAGTTGGGCAAAGGTCTCCAAAGAGTGTATGGCGGATCTATC 2745 

YSWAKVSKE CMADLS 
TATTCATTACACGTACACACTCGTTTTGGATGACAGCAGCGATGA 2790 

IH YT YTLVLDDSSDD 
TCCGTATCCAGCCATGATGAACTATTTCAACGATCTTCAGGCTGG 2835 

P Y PAMM N Y FN D L QAG 
ACGAGAACAGGCCCACCCATGGTGGGCGCTTGTTAATGAGCACTT 2880 

REQAHPW WALVNEHF 
TCCCAATGTCCTTCGACATTTTGGTCCCTTCTGCTCATTGAACCT 2925 

PNVLRHFGPFCSLNL 
TATCCGCAGCACTCTTGACTGTAAGTACCCTGGCTCTATTATTTC 2970 

I R S T L D 
ACCGCCTTAATAAGCTAACAGTGATGGAATTATAGTTTTTGAGGG 3 015 

F F E G 
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ATGCTGGATCGAGCAGTACAACTTTGGAGGATTTCCAGGATCTCA 3 060 

CWIEQYNFGGFPGSH 
TGACTATCCTCAGTTTCTTCGACGCATGAATGGCTTGGGTCACTG 3105 

D Y. P Q F L R R MNG L G H C 
TGTCGGGGCTTCTTTGTGGCCCAAAGAGCAGTTTGATGAGAGAGG 3150 

VGAS LWPKEQFDE RG 
TCTATTCCTTGAAATCACATCAGCCATTGCTCAGATGGAGAACTG 3195 

LFLEITSAI AQMENW 
GATGGTCTGGGTCAATGATCTCATGTCTTTCTACAAGGAGTTCGA 3240 

MVWVNDLMSFYKEFD 
TGATGAGCGTGACCAGATCAGTCTCGTCAAGAACTACGTCGTCTC 3285 

DERDQI SLVKNYVVS 
TGATGAGATCACTCTCCACGAAGCTTTAGAGAAGCTCACCCAGGA 333 0 

DEITLHEALE KLTQD 
CACTCTACACT CGTCCAAGCAGATGGTAGCTGTCTTCTCTGACAA 3375 

TLHS SKQMVAVFSDK 
GGACCCTCAGGTGATGGACACGATTGAGTGCTTCATGCACGGCTA 3420 
,D P QVMD T I E C FMHG Y 
TGTCACGTGGCACTTGTGCGATCACAGGTACCGTCTGAATGAGAT 3465 

V TWHLCDHRYRLNE I 
CTACGAAAAGGTCAAAGGACAAAAGACCGAGGACGCTCAGAAGTT 3510 

YEKVKG QKTEDAQKF 
CTGCAAGTTCTATGAGCAGGCTGCTAACGTCGGAGCCGTTTCGCC 3555 

CKFYEQAA NVGAVSP 
CTCGGAGTGGGCTTATCCACCTATTGCGCAACTGGCAAACATTCG 3 600 

SEWAYPPIAQLA NIR 
GTCCAAGGATGTGAAGGATGTGAAGGATGTGAAGGAGATTCAGAA 3 645 

S KDVKDVKDVKE I QK 
GCCTCTGCTGAGCTCAATTGAGCTAGTGGAATGACCGACGGTGAG 3690 

PLLSS IEL V E. 
ATGGAAGTATGTTTTGCGGGTACTCGCTAGGAGAATACTGGTCGT 373 5 
TTATCATGATTACAAATAGCTTGGTTATGTTTTTATTAGCATTTA 3780 
CAGTTGAACAAGGATAATTACTACTGAATAGGCAGCTGAAACTGA 3825 
TGTCTGTAACTCCAGCCTGTTATTCCACTTGCCTGCAGGTCTTTG 3870 
CATGGCCAAGTCATACATACCTGTTACGGTGTCGGTGCGACAGGG 3915 
CTATCCATACCCCGGCCCAGCCTGCAGTAGAGCAGGCGTCACGGC 3960 
CTGTAGTGCGCTGCGGGAATCTTCCACCCGTTCGGATGTGGGAAG 4 00 5 
TTTTGTTGTCCTCGGGGCTAACACATTCCAACCATTAATTGATCT 4050 
TCAAAACGCTTGCATTTGCTCTATATGGCCGGCCTTGATCCTTGT 4095 
ATATTTTCACCATCTGACATTTTCTGCACAAGGCGTACAGAAACC 414 0 
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ACACGAGGTAAAGTTTCATGGCCGCTTGGCCACTATTGGAAACAC 4185 
GACACACATGTTAAACTCTATCCTTGCATTATATTGTAACATCGC 423 0 
CTAACATCTCCACGCACTATTCCTTTGCGTTCCTTATTCATCCTC 4275 
;AACTGTATGCCAACCAACAATCATCAAATTATTATTGCAGTTAGT 4320 
' CATCATGGATTTCCCAAAGCCGAGGCAGGTTAGAGAGACGAGCCT 43 65 
GTTGATGTACTACCTGGACGTCGTGTTTTCTCTACAATGCATTAC 4410 
CCCAAACAACAATTGTCTGGGCAAGAGAGAGTGGCTGTTGACTAT 4455 
ACTAACCTCTGCTCGGCCTACGTACTATGCAACATTGTGCCTGGC 4500 
CCTCCTTTATAAAGAATCCCTCTCAAGCCCTTGCAGAGCCGAACA 4545 
AGCGGTAGTATGGAAGAGAGAAAAGACCTACTACTACATTCTTGC 4590 
GCTCCAAGAGTCTCAGAAGCTGTTGGGTGGACTCGACAAGACTTT 4635 
TGGTATCACAAGGCTGAAGGGGACCGTCGTTGCCCTTGCTTGCAT 4680 
GATCCAGCTCATCGGGTTTGAGGTAAGACGAATCCACAACGCTCA .4725 
CAATGTTCAATACCCGATCTATAATTATCATTGGAGACTAACGCA 4770 
TTTGGACAGTCTTCGCACTTAAGTAGGGGAGATTGGCGCGTTCAC 4815 
CTCCTTGCAGCCAACACACTCATTCCTGTGTTGGTCGAGGGTTGG 4860 
TCCACAGCTTTGCAATCAGGCCCTCCAGCCACTTCAATCTGGTGT 4905 
GAGTTGGATGATTCGGATTTCGGCTCAACTGAAGATCAAAATTCC 4950 
TTGAGCTTCGAATATCTTGGTGCTTTGAGATTCTTGTCAAACTCC 4995 
CTGGCGACAACCGGTATCTTATCGTGCATATCTGTTGGCCCATCA 5040 
GCACC ATT CGAAGATTATGGTCACCTCTTAGAC CAGCCAGGC CTC 5085 
ATACAGATGGATGAGGTGCTAGGGTGCAAGAACTGGGCCATGCTG 5130 
ACTATACTCGAAGTGGGTAAGCTGGACCGGTGGAAGCGCCAGGAG 5175 
CAAGAGCACAACCGTTTGAGCCTAAAGACACTCGCTAGGCGTGCA 5220 
ATGATGATAGAGGACATGTTGACAGACGAGCTACAAAAGCTTCCG 5265 
GCAAGCGAGACACTGCCTGATCTCATCAACCATATTTACGCCGCC 5310 
TC CATTATGACATACCTGC ATACAGTAGTTT CAGGACTCAAT CC C 5355 
AACCTTTCAGAGGTCCAGGATAGTGTGAACGCAACGATTCTATTG 5400 
TTGGAGAGACTCCCAGATCTGCAAGCTGTCGCGTCTGTTACTTGG 5445 
CCTTTGGCTGTCACAGGTTGCATGGCCTCGGAAAGTCATAAGGAC 5490 
TTTTTCAGAAATACTCTGAGGTCCTATGACGCGACATTCACCTCG 5535 
TTAAAAAAGTATGATGGAACTCTTGAGGTTTTGGAAGACGCTTGG 5580 
AACAAACGAGAGATAGACAGAGAGTCTCCAATCAGGTGGGAGGAT 5625 
CTGATGGATCACCATGGGCTTCCAGTGCTCCTACTCTAGGGTTGG 5670 
TATCATCCCCAGACACTCGTGCTACCAACACAGAGACTGTCTTTA 5715 
GTCTTTATTTTGCATACGCTACCTGATTCATGTAAGTTCGGTGTT 5760 
CACTTGCCGACGATACATCCAGGGAAGTCTGACTAGTCAGTGCTT 58 05 
ATGGTTCGATTCCTTTTGGCGTTATAAACCGGTTCTGTCATGAAG 5 85 0 
GAAGATATGATTTCGATGAGAGGGAAGAGCGAACAACTATTCACA 5895 
TGTAACTTAAATTATAGACTTTCAGTATAAACTTTCGATTATAAG 5940 



Fig. 2D 



